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В  докладе  продемонстрированы  возможности  применения  статистической 
термодинамики для анализа  связывания белков,  антибиотиков и  олигонуклеотидов с 
ДНК и РНК в растворе и на платформах биочипов. Обратимое связывание разного рода 
лигандов с нуклеиновыми кислотами рассматривается на основании теории адсорбции. 
Показаны  различные  этапы  анализа  экспериментальных  данных:  от  построения 
термодинамической  модели  адсорбции,  через  математическую  модель  к  развитию 
методов анализа данных. С единой точки зрения рассмотрена как совокупность моделей 
адсорбции,  так  и  набор  методов  анализа  экспериментальных  данных,  проведена 
классификация  моделей  адсорбции.  Такая  классификация  позволяет  на  основании 
экспериментальных данных восстановить энергетические и геометрические параметры 
модели  адсорбции.  Развитые  методы  позволяют  описать  результаты  модельных 
экспериментов по связыванию биологически активных соединений с ДНК в растворе и 
пролить  свет  на  природу  механизмов,  лежащих  в  основе  связывания  белков  с 
нуклеиновыми кислотами в живой клетке.  Основой доклада является  монография,  в 
которой  представлен  широкий  спектр  математических  моделей,  описывающих 
связывание  лигандов  с  ДНК  и  не  вошедших  ещё  в  руководства  по  молекулярной 
биофизике.
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