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Расшифровка полного текста геномов большого количества бактерий и развитие вы-
сокопроизводительных экспериментальных методов привело к быстрому росту коли-
чества информации о транскрипционных факторах, местах их связывания и взаимном
влиянии. В этих условиях для анализа влияния физических свойств ДНК, например
электростатического потенциала, на скорость инициации транскрипции необходимо гра-
мотно организовывать все имеющиеся данные, как биологические, так и физические в
общую базу данных для более эффективной работы.

В данной работе нами представлена база данных, спроектированная для хранения
профилей электростатического потенциала вдоль двойной спирали ДНК, и продемон-
стрировано ее использование для хранения, поиска и анализа промоторных последова-
тельностей E.coli. Отличительным свойством предложенной базы данных является то,
что весь профиль хранится как единый объект, который с точки зрения СУБД полно-
стью подобен строке или числу. Такие объекты СУБД может сравнивать друг с другом
и осуществлять быструю выборку на основании индексов [1], [2]. В базу данных загру-
жена информация о 1227 известных промоторах E.coli. Для каждого промотора сохра-
нена нуклеотидная последовательность, а также вычислен и загружен в базу профиль
электростатического потенциала промоторной ДНК [3]. Кроме того, каждый промотор
связан с генами, транскрипцию которых он регулирует, а также с записями о сайтах
посадки транскрипционных факторов, влияющих на функционирование промотора.

База данных доступна по адресу: http://promodel.icb.psn.ru/eldna.
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